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ＥＳＲ１ｇ．７６０９７１２５Ｃ＞Ｔ ＴＴ ＣＴ ＣＣ Ｔ Ｃ
ＹＳ（ｎ＝５４０） ０．６６ ０．３０ ０．０４ ０．８１ ０．１９ ０．２６ ０．３１ １．４４ ０．５９
ＪＮ（ｎ＝１３０） ０．９４ ０．０５ ０．０１ ０．９６ ０．０４ ０．０７ ０．０７ １．０７ ０．０１
ＬＮ（ｎ＝９１） ０．７６ ０．２３ ０．０１ ０．８８ ０．１２ ０．１９ ０．２２ １．２８ ０．６６

ＥＳＲ１ｇ．７６１３９０５１Ａ＞Ｇ ＧＧ ＧＡ ＡＡ Ｇ Ａ
ＹＳ（ｎ＝５３３） ０．４９ ０．４２ ０．０９ ０．７０ ０．３０ ０．３３ ０．４２ １．７２ ０．８９
ＪＮ（ｎ＝１２２） ０．１８ ０．４４ ０．３８ ０．４０ ０．６０ ０．３６ ０．４８ １．９２ ０．３８
ＬＮ（ｎ＝８３） ０．１６ ０．５２ ０．３２ ０．４２ ０．５８ ０．３７ ０．４９ １．９５ ０．５４
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ＹＳ（ｎ＝５３５） ０．５３ ０．３８ ０．０９ ０．７２ ０．２８ ０．３２ ０．４０ １．６８ ０．１８
ＪＮ（ｎ＝９７） ０．９６ ０．０３ ０．０１ ０．９８ ０．０２ ０．０５ ０．０５ １．０５ ０．００
ＬＮ（ｎ＝７３） ０．８９ ０．１０ ０．０１ ０．９４ ０．０６ ０．１１ ０．１１ １．１３ ０．１４

ＴＥＮＭ１ｇ．１７３３３６５５Ｃ＞Ｔ ＣＣ ＣＴ ＴＴ Ｃ Ｔ
ＹＳ（ｎ＝５２３） ０．８０ ０．１１ ０．０９ ０．８６ ０．１４ ０．２２ ０．２５ １．３３ １．８９×１０－３５
ＪＮ（ｎ＝１３２） ０．７７ ０．１６ ０．０７ ０．８５ ０．１５ ０．２２ ０．２６ １．３４ ２．３３×１０－５
ＬＮ（ｎ＝８９） ０．７７ ０．２０ ０．０３ ０．８７ ０．１３ ０．２０ ０．２３ １．２９ ０．２１

ＴＥＮＭ１ｇ．１７３７２４９４Ａ＞Ｇ ＧＧ ＧＡ ＡＡ Ｇ Ａ
ＹＳ（ｎ＝５３２） ０．９９ ０．０１ ０ ０．９９ ０．０１ ０．０１ ０．０１ １．０１ ０．９７
ＪＮ（ｎ＝１２２） １．００ ０ ０ １ ０ ０．００ ０．００ １．００ —
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ＥＳＲ１ｇ．７６０９７１２５Ｃ＞Ｔ ＣＣ １．９１７±０．１１３ ６．１４６±０．３７５ａ ３３．１３４±１．９５８
ＣＴ ２．０７３±０．０４１ ６．９４６±０．０９７ｂ ３７．１４２±０．７４０
ＴＴ ２．０２６±０．０２７ ７．１９７±０．１４２ｂ ３５．５８８±０．５０６

ＥＳＲ１ｇ．７６１３９０５１Ａ＞Ｇ ＡＡ ２．０５１±０．０７４ ７．０１４±０．２５４ ３５．９６９±１．３３２
ＡＧ ２．０３３±０．０３５ ７．１０５±０．１２３ ３５．９８０±０．６４６
ＧＧ ２．０２４±０．０３２ ６．８４８±０．１１３ ３５．７８０±０．５９２

ＴＥＮＭ１ｇ．１７２３６４５１Ｇ＞Ｃ ＧＧ １．９７７±０．０３０ａ ６．９９８±０．１２０ ３５．１１５±０．６６２ａ
ＧＣ ２．１０８±０．０３６ｂ ７．０１９±０．１２０ ３７．０３７±０．６２２ｂ
ＣＣ ２．０６１±０．０７４ａｂ ６．９１０±０．２３２ ３５．３６７±１．２００ａｂ

ＴＥＮＭ１ｇ．１７３３３６５５Ｃ＞Ｔ ＣＣ ２．０５２±０．０２５ｂ ７．０１２±０．０８７ ３５．８０６±０．４５１
ＣＴ １．８６２±０．０６７ａ ６．８２１±０．３１８ ３５．８８７±１．６５３
ＴＴ ２．００１±０．０７５ａｂ ６．６２３±０．３４１ ３６．８６０±１．７７３

ＴＥＮＭ１ｇ．１７３７２４９４Ａ＞Ｇ ＧＧ ２．０３５±０．０２２ ７．００３±０．０８０ ３６．０３３±０．４１８
ＡＧ ２．１２５±０．３６５ ７．２１５±１．０７６ ３５．７７５±１．５９８

ＴＥＮＭ１ｇ．１７５８６８６６Ｔ＞Ｃ ＴＴ ２．０１３±０．０２７ ６．９８２±０．０９８ ３５．６５０±０．５１２
ＴＣ ２．０６４±０．０４３ ６．９４１±０．１４５ ３６．１５０±０．７５６
ＣＣ ２．１５５±０．１１５ ６．９９４±０．３６９ ３７．２４２±１．９２２

ＴＨＥＭ４ｇ．１０１２７５６０５Ｇ＞Ａ ＧＧ ２．０３４±０．０２２ ６．９６４±０．０７９ ３５．８５５±０．４１３
ＧＡ １．９５２±０．１４９ ７．０１５±１．５１１ ３６．１２３±１．２２３
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