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［２０］ＰＥＮＨＡＦＩＬＨＯＲＡＣ，Ｄ?ＡＺＳＪＡ，ＦＥＲＮＡＮＤＯＦＳ，ｅｔａｌ．Ｉｍｍｕｎｏｍｏｄ

ｕｌａｔｏｒｙａｃｔｉｖｉｔｙａｎｄｃｏｎｔｒｏｌｏｆＳａｌｍｏｎｅｌｌａＥｎｔｅｒｉｔｉｄｉｓｃｏｌｏｎｉｚａｔｉｏｎｉｎｔｈｅ
ｉｎｔｅｓｔｉｎａｌｔｒａｃｔｏｆｃｈｉｃｋｅｎｓｂｙＬａｃｔｏｂａｃｉｌｌｕｓｂａｓｅｄｐｒｏｂｉｏｔｉｃ［Ｊ］．ＶｅｔＩｍｍｕ
ｎｏｌＩｍｍｕｎｏｐａｔｈｏｌ，２０１５，１６７（１／２）：６４－６９．

［２１］ＦＥＧＮＪＣ，ＷＡＮＧＬＨ，ＺＨＯＵＬＸ，ｅｔａｌ．Ｕｓｉｎｇｉｎｖｉｔｒｏｉｍｍｕｎｏｍｏｄｕｌａｔｏ
ｒｙｐｒｏｐｅｒｔｉｅｓｏｆｌａｃｔｉｃａｃｉｄｂａｃｔｅｒｉａｆｏｒｓｅｌｅｃｔｉｏｎｏｆｐｒｏｂｉｏｔｉｃｓａｇａｉｎｓｔＳａｌ
ｍｏｎｅｌｌａｉｎｆｅｃｔｉｏｎｉｎｂｒｏｉｌｅｒｃｈｉｃｋｓ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯｎｅ，２０１６，１１（１）：１－１４．

［２２］ＣＨＥＮＱＬ，ＴＯＮＧＣ，ＭＡＳＹ，ｅｔａｌ．ＩｎｖｏｌｖｅｍｅｎｔｏｆｍｉｃｒｏＲＮＡｓｉｎｐｒｏｂｉ
ｏｔｉｃｓｉｎｄｕｃｅｄｒｅｄｕｃｔｉｏｎｏｆｔｈｅｃｅｃａｌｉｎｆｌａｍｍａｔｉｏｎｂｙＳａｌｍｏｎｅｌｌａＴｙｐｈｉ
ｍｕｒｉｕｍ［Ｊ］．ＦｒｏｎｔＩｍｍｕｎｏｌ，２０１７，８：１－１３．

［２３］ＷＡＮＧＬＨ，ＬＩＬ，ＬＶＹ，ｅｔａｌ．Ｌａｃｔｏｂａｃｉｌｌｕｓｐｌａｎｔａｒｕｍｒｅｓｔｏｒｅｓｉｎｔｅｓｔｉｎａｌ
ｐｅｒｍｅａｂｉｌｉｔｙｄｉｓｒｕｐｔｅｄｂｙＳａｌｍｏｎｅｌｌａｉｎｆｅｃｔｉｏｎｉｎｎｅｗｌｙｈａｔｃｈｅｄｃｈｉｃｋｓ
［Ｊ］．ＳｃｉＲｅｐ，２０１８，８（１）：１－１０．

［２４］ＶＩＬ?Ｂ，ＦＯＮＴＧＩＢＥＬＬＡ，ＢＡＤＩＯＬＡＩ，ｅｔａｌ．ＲｅｄｕｃｔｉｏｎｏｆＳａｌｍｏｎｅｌｌａｅｎ
ｔｅｒｉｃａｖａｒ．ＥｎｔｅｒｉｔｉｄｉｓｃｏｌｏｎｉｚａｔｉｏｎａｎｄｉｎｖａｓｉｏｎｂｙＢａｃｉｌｌｕｓｃｅｒｅｕｓｖａｒ．ｔｏｙｏｉ
ｉｎｃｌｕｓｉｏｎｉｎｐｏｕｌｔｒｙｆｅｅｄｓ［Ｊ］．Ｐｏｕｌｔｒｙｓｃｉｅｎｃｅ，２００９，８８（５）：９７５－９７９．
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