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［７］ＨＳＩＥＨＭＫ，ＳＨＹＵＣＬ，ＬＩＡＯＪＷ，ｅｔａｌ．Ｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎａｎａｌｙｓｉｓｏｆｈｅａｔｓｔａ
ｂｉｌｉｔｙｏｆｖｅｔｅｒｉｎａｒｙａｎｔｉｂｉｏｔｉｃｓｂｙｓｔｒｕｃｔｕｒａｌｄｅｇｒａｄａｔｉｏｎ，ｃｈａｎｇｅｓｉｎａｎｔｉｍｉ
ｃｒｏｂｉａｌａｃｔｉｖｉｔｙａｎｄｇｅｎｏｔｏｘｉｃｉｔｙ［Ｊ］．Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｎｉｍｅｄｉｃｉｎａ，２０１１，５６（６）：
２７４－２８５．

［８］ＬＯＬＯＭ，ＰＥＤＲＥＩＲＡＳ，ＭＩＲＡＮＤＡＪＭ，ｅｔａｌ．Ｅｆｆｅｃｔｏｆｃｏｏｋｉｎｇｏｎｅｎｒｏ
ｆｌｏｘａｃｉｎｒｅｓｉｄｕｅｓｉｎｃｈｉｃｋｅｎｔｉｓｓｕｅ［Ｊ］．Ｆｏｏｄａｄｄｉｔｉｖｅｓａｎｄｃｏｎｔａｍｉｎａｎｔｓ，
２００６，２３（１０）：９８８－９９３．

［９］ＦＲＡＮＪＥＣＡ，ＣＨＡＮＧＳＫ，ＳＨＹＵＣＬ，ｅｔａｌ．Ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｌｈｅａｔｓｔａｂｉｌｉｔｙｏｆ
ａｍｐｈｅｎｉｃｏｌｓｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚｅｄｂｙｓｔｒｕｃｔｕｒａｌｄｅｇｒａｄａｔｉｏｎ，ｍａｓｓｓｐｅｃｔｒｏｍｅｔｒｙａｎｄ
ａｎｔｉｍｉｃｒｏｂｉａｌａｃｔｉｖｉｔｙ［Ｊ］．Ｊｏｕｒｎａｌｏｆｐｈａｒｍａｃｅｕｔｉｃａｌａｎｄｂｉｏｍｅｄｉｃａｌａｎａｌｙ
ｓｉｓ，２０１０，５３（４）：８６９－８７７．
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