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ＳｅｎｅｃａｖｉｒｕｓａｆｒｏｍｐｉｇｓｗｉｔｈｖｅｓｉｃｕｌａｒｄｉｓｅａｓｅｉｎｔｈｅＵＳ［Ｃ］／／２４ｔｈｉｎｔｅｒ
ｎａｔｉｏｎａｌｐｉｇｖｅｔｅｒｉｎａｒｙｓｏｃｉｅｔｙｃｏｎｇｒｅｓｓ（ＩＰＶＳ）．［ｓ．ｌ．］：［ｓ．ｎ．］，２０１６：
１０９．

［１１］ＬＥＭＥＲＡ，ＯＬＩＶＥＩＲＡＴＥ，ＡＬＣＡＮＴＡＲＡＢＫ，ｅｔａｌ．Ｃｌｉｎｉｃａｌｍａｎｉｆｅｓｔａ
ｔｉｏｎｓｏｆＳｅｎｅｃａｖｉｒｕｓａｉｎｆｅｃｔｉｏｎｉｎｎｅｏｎａｔａｌｐｉｇｓ，Ｂｒａｚｉｌ，２０１５［Ｊ］．Ｅｍｅｒｇ
ＩｎｆｅｃｔＤｉｓ，２０１６，２２（７）：１２３８－１２４１．
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